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Programa de Pós-Graduação em Ciências Biológicas - Genética 
 

PLANO DE ENSINO 
 

DISCIPLINA 
 

NOME :  GENÉTICA AVANÇADA  
 
NÚMERO DE CRÉDITOS : 8  
 
 
DISTRIBUIÇÃO: Teórica : 72 horas        Prática:                  Teórico-Prática:  
CARGA HORÁRIA : 120 horas 
                               Seminários: 24 horas    Outras:  24 horas  
 
NÍVEL  :  (X) Mestrado    (X) Obrigatória                   (X) Área de Concentração 
                 (X) Doutorado          (   ) Optativa                       (     ) Domínio Conexo      
 
 
DEPARTAMENTO : Genética 
 
 
 

DOCENTE(S) 
RESPONSÁVEL:  Cláudia Aparecida Rainho 
COLABORADOR(ES) :  Celso Luis Marino, César Martins, Danillo Pinhal, Eduardo 
Bagagli, Fábio Tebaldi Silveira Nogueira, Ivan de Godoy Maia, Ligia Souza Lima Silveira da 
Mota e Paulo Eduardo Martins Ribolla. 
                                               
 

PERÍODO DE OFERECIMENTO 
ANO PAR:  (X) 1º SEMESTRE 
                     (   ) 2º SEMESTRE 
 
ANO IMPAR: (X) 1º SEMESTRE 
                          (   ) 2º SEMESTRE 
                                               
 
OBJETIVOS DA DISCIPLINA: (definição resumida dos objetivos, face ao contexto do Curso de Pós-
Graduação) 
 
Em função do grande crescimento da Genética nos últimos anos, esta disciplina tem como 
objetivo abordar as descobertas mais importantes desta área e relacionar tais informações com 
os mecanismos genéticos que explicam os processos celulares, a diversidade biológica e a 
evolução. 
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METODOLOGIA DE ENSINO: (informar resumidamente como será desenvolvido o programa, 
especificando os recursos didáticos a serem empregados nas aulas)  
 
A disciplina constará de aulas teóricas de conteúdos relacionados, seminários e grupos de 

discussão. As aulas teóricas terão com objetivo a discussão e integração dos principais 
conceitos e avanços da área. Os seminários e grupos de discussão serão baseados em artigos 
científicos publicados em periódicos de grande impacto e cujas descobertas levaram à 
quebra de paradigmas e a mudança de conceitos na área de genética.   

 

 
 
CRITÉRIOS DE AVALIAÇÃO DA APRENDIZAGEM (descrever os instrumentos de avaliação 
que serão utilizados, com os critérios para obtenção do resultado final) 
 
A avaliação será realizada individualmente utilizando-se como critérios o conteúdo e o 
desempenho do aluno na apresentação do seminário, bem como a sua participação no 
decorrer do curso e nos estudos dirigidos.  
 
 
 

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO (descrever os assuntos a serem abordados, com as 
subdivisões necessárias, apresentando o programa teórico e prático) 
 
Estrutura de genes e genomas 
Genômica comparativa 
Noções de evolução molecular 
Modificações epigenéticas do genoma 
Expressão gênica, regulação e desenvolvimento 
Genética de organismos e populações 
Mapeamento genético 
Genética de microrganismos 
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EMENTA PROGRAMÁTICA (resumo do conteúdo programático - cerca de 30 palavras organizado de 
forma que não prejudique a compreensão global do conteúdo, com o uso dos termos técnicos e científicos 
adequados) 
 
Estrutura de genes e genomas. Regulação da expressão gênica: transcrição e mecanismos pós-
transcricionais. Evolução Molecular. Mapeamento Genético. Genética de Populações. RNA 
não codantes. Epigenética.  
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Botucatu, 04 de março de 2011. 

 
 

Assinatura:__________________________________________ 
Prof(a).Dr(a). Cláudia Aparecida Rainho 

Professor(a) Responsável 
 
 
 
 
 
 
 
Aprovado pelo  Conselho  de Área 
em reunião de _____/_____/_____ 
 
 
__________________________________ 
                 Coordenador(a) 
 


