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Programa de P0s-Graduacao em Ciéncias BiologiGasética

PLANO DE ENSINO

DISCIPLINA
NOME : GENETICA AVANCADA
NUMERO DE CREDITOS: 8
DISTRIBUICAO: Tedrica : 72 horas  Prética: Tedrico-Pratica:

CARGA HORARIA : 120 horas
Seminarin24 horas Outras: 24 horas

NIVEL : (X) Mestrado (X) Obrigatoria (X) Area de Concentracio

(X) Doutorado () Optat () Dominio Conexo

DEPARTAMENTO : Genética

DOCENTE(S)
RESPONSAVEL: Claudia Aparecida Rainho
COLABORADOR(ES) : Celso Luis Marino, César Martins, Danillo Pinradluardo
Bagagli, Fabio Tebaldi Silveira Nogueira, lvan ded@y Maia, Ligia Souza Lima Silveira d
Mota e Paulo Eduardo Martins Ribolla.

a

PERIODO DE OFERECIMENTO
ANO PAR: (X) 1° SEMESTRE
() 2° SEMESTRE

ANO IMPAR: (X) 1° SEMESTRE
( ) 2° SEMESTRE

OBJETIVOS DA DISCIPLINA: (definicao resumida dos objetivos, face ao contelgtcCurso de Pos-

Graduacao)

Em funcdo do grande crescimento da Genética noeadltanos, esta disciplina tem como

objetivo abordar as descobertas mais importantgs deea e relacionar tais informagoées ¢
0S mecanismos genéticos que explicam os proceshaares, a diversidade bioldgica &

om
a

evolucéo.
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METODOLOGIA DE ENSINO: (informar resumidamente como serda desenvolvido agrpma,
especificando os recursos didaticos a serem enguweges aulas)

A disciplina constara de aulas tedricas de conteidacionados, seminarios e grupos
discussdo. As aulas tedricas terdo com objetiveseussdo e integracdo dos princip
conceitos e avancos da area. Os seminérios e gdeptdiscussédo serdo baseados em ar
cientificos publicados em periddicos de grande ctpa cujas descobertas levaran
quebra de paradigmas e a mudanca de conceitosandégenética.

de
ais
ligos
1 a

CRITERIOS DE AVALIACAO DA APRENDIZAGEM  (descrever os instrumentos de avalia
gue serdo utilizados, com os critérios para obtedgaresultado final)

A avaliacdo sera realizada individualmente utild@se como critérios o conteudo €
desempenho do aluno na apresentacdo do semin&no,cbmo a sua participacao
decorrer do curso e nos estudos dirigidos.

c80

CONTEUDO PROGRAMATICO (descrever os assuntos a serem abordados, cd
subdivisbes necessarias, apresentando o prograntote pratico)

Estrutura de genes e genomas

Gendmica comparativa

Nocoes de evolugdo molecular

ModificacOes epigenéticas do genoma
Expressao génica, regulacdo e desenvolvimento
Genética de organismos e populacdes
Mapeamento genético

Genética de microrganismos

m as

Instituto de Biociéncias — Secao de P6s-Graduagao
Distrito de Rubiao Junior s/n CEP 18618-000 Botucatu SP Brasil
Tel 14 3811 6148 fax 14 3815 3744 posgraduacao@ibb.unesp.br



\V
ey UNIVERSIDADE ESTADUAL PAULISTA

u nesp " 40LIO DE MESQUITA FILHO”

Campus de Botucatu

BIBLIOGRAFIA BASICA

Costa AM, Martins C (2009). Estrutura e Evolucdo @enomas. Editora Emprapa.
Planaltina, DF. 110 pp. Disponivel em:
http://www.ibb.unesp.br/departamentos/Morfologib/lgenomica_integrativa/publicac
es_livros.php

O

Griffits AJF, Wessler SR, Lewontin RC, Carrol SBa Atroduction to Genetic Analysis. 9th
Ed. WH Freeman, 2007, 800p.

Hortil DL, Clark AG. Principios de Genética de Plamdes. 42 Ed. Editora Artmed AS. Porto
Alegre, RS, 2010, 659p.

Klug WS, Cummings MR, Spencer CA, Palladino MA. Ceitos de Genética, 92 Ed.
Artmed. 2010, 863p.

Krebs JE, Goldstein ES, Kilpatrick, ST. Lewin’s ®efi 10" ed. Jones & Bartlett Publishers,
2010, 930p.

Watson JD, Myers RM, Caudy AA, Witkowski JA. 200BNA recombinante: genes |e
genomas. 32. Ed, Artmed, S&o Paulo, SP, 473p.

Watson, JD; Baker, TA; Bell, AP; Gann, A; Levine; Mosick, R. 2006. Biologia molecular
do gene. , ¥Ed. Artmed Editora, Porto Alegre, RS.

BIBLIOGRAFIA COMPLEMENTAR
Astolfi PA, Salamini F, Sgaramella V. Are we GenorMosaics? Variations of the Genome
of Somatic Cells can Contribute to Diversify oureRbtypes. Curr Genomics. 2010

11(6):379-86.

Bokor AA, van Kan JA, Poulter RT. Sexual mating Bdtrytis cinerea illustrates PRFP8
intein HEG activity. Fungal Genet Biol. 2010, 47392-8.

Bonen L, Vogel J. The ins and outs of group llons. Trends Genet. 2001, 17(6):322-31.

Butler MI, Gray J, Goodwin TJ, Poulter RT. Thetdmution and evolutionary history of the
PRP8 intein. BMC Evol Biol. 2006, 31;6:42.

Hooper SD, Boué S, Krause R, Jensen LJ, Mason G&ni& M, White KP, Furlong EE,
Bork P. lIdentification of tightly regulated groupsf genes during Drosophila
melanogaster embryogenesis. Mol Syst Biol. 2002,3:7

Lambowitz AM, Zimmerly S. Mobile group Il intron&nnu Rev Genet. 2004, 38:1-35.

Instituto de Biociéncias — Secao de P6s-Graduagao
Distrito de Rubiao Junior s/n CEP 18618-000 Botucatu SP Brasil
Tel 14 3811 6148 fax 14 3815 3744 posgraduacao@ibb.unesp.br



\V
ey UNIVERSIDADE ESTADUAL PAULISTA

u nesp " 40LIO DE MESQUITA FILHO”

Campus de Botucatu

Lander ES. Initial impact of the sequencing of theman genome. Nature. 201
10;470(7333):187-97.

Lee AP, Kerk SY, Tan YY, Brenner S, Venkatesh Bci&nt vertebrate conserved noncod
elements have been evolving rapidly in teleostefssiMol Biol Evol. 2011, 28(3):1205
15.

Mattick JS, Makunin IV. Non-coding RNA. Hum Mol Getn 2006, 15;15 Spec No 1:R17-2

Monforte AJ, Tanksley SD. Fine mapping of a quatire trait locus (QTL) from
Lycopersicon hirsutum chromosome 1 affecting frelitaracteristics and agronon
traits: breaking linkage among QTLs affecting diéiet traits and dissection
heterosis for yield. Theor Appl Genet.2000, 100-4/79.

Poulter RT, Goodwin TJ, Butler MI. The nuclear-eted inteins of fungi.Fungal Genet Big
2007, 44(3):153-79.

Raghavan R, Minnick MF. Group | introns and inteidssparate origins but converge
parasitic strategies. J Bacteriol. 2009, 191(2®36202.

Sutton WS. The chromosomes in heredity. BiologRidletin. 1903, 4:231-251.

Weake VM, Workman JL. Inducible gene expressioneidie regulatory mechanisms. N
Rev Genet. 2010, 11(6):426-37.

1,

ng

9.

ic
Of

DI.

nt

lat

EMENTA PROGRAMATICA (resumo do contetido programatico - cerca de 3@aa@rganizado d

D

forma que ndo prejudique a compreensdo global déeddo, com 0 uso dos termos técnicos e cientificos

adequados)

Estrutura de genes e genomas. Regulacdo da exprEssada: transcricdo e mecanismos [
transcricionais. Evolucdo Molecular. Mapeamento élien. Genética de Populacdes. R
nao codantes. Epigenética.
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Botucatu, 04 de margo de 2011.

Assinatura:

Prof(a).Dr(a). Claudia Aparecida Rainho
Professor(a) Responsavel

Aprovado pelo Conselho de Area
em reunidao de / /

Coordenador(a)
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