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OBJETIVOS DA DISCIPLINA: (definição resumida dos objetivos, face ao contexto do Curso de Pós-
Graduação) 

 
 
-Estudar os aspectos fundamentais da organização do material genético dos fungos e seus mecanismos de recombinação, 

dentro de um enfoque evolucionista. Discutir sobre a genética das principais espécies fúngicas empregadas como 
organismos modelos. 

 
 

 

METODOLOGIA DE ENSINO: (informar resumidamente como será desenvolvido o programa, especificando 
os recursos didáticos a serem empregados nas aulas)  

 
O curso constará de aulas teóricas, com discussão orientada de textos científicos, aulas práticas de laboratório, 

seminários e palestras  
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 

CRITÉRIOS DE AVALIAÇÃO DA APRENDIZAGEM (descrever os instrumentos de avaliação que 
serão utilizados, com os critérios para obtenção do resultado final) 

 
O conceito final resultará de valores obtidos a partir de a) grau de participação nas discussões, b) apresentação de 

seminários, e c) participação nas atividades práticas 
 
 
 
 

 
 

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO (descrever os assuntos a serem abordados, com as subdivisões 
necessárias, apresentando o programa teórico e prático) 

 
-Apresentação do Reino Fungi 
-Organização morfo-fisiológica dos fungos 
-Estrutura celular fúngica 
-Organização do material genético dos fungos 
-Heterocariose 
- Mecanismos naturais de recombinação em fungos: Processos sexuais e Parassexualidade.  
-Mecanismos induzidos de recombinação em fungos (Fusão de protoplastos e Transformação) 
-Filogenia e evolução dos fungos 
-Genômica de fungos 
-Biologia molecular aplicada ao estudo dos fungos (identificação e sistemática molecular, tipagem, clonagem e 

expressão de genes de interesse) 
-Transposons e transferência horizontal de genes em fungos 
-Elementos genéticos parasitas em fungos (inteins, introns do grupo I e II) 
-Genética das principais espécies fúngicas consideradas organismos modelos: Saccharomyces cerevisiae, 

Schizosaccharomyces pombe, Aspergillus nidulans, Neurospora crassa 
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EMENTA PROGRAMÁTICA (resumo do conteúdo programático - cerca de 30 palavras organizado de forma 
que não prejudique a compreensão global do conteúdo, com o uso dos 
termos técnicos e científicos adequados) 

 
-A presente disciplina visa estudar os processos genéticos evolutivos dos fungos, os quais 

representam um grande Reino de organismos e que apesar de ter sua importância já reconhecida 
(ecologia, saúde e biotecnologia), ainda são pouco compreendidos em relação aos seus aspectos de 
biologia fundamental. 
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